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  بمنظور استفاده كاربردي از نرم افزار ها و ديتا بيس هاي مرتبط  نايي و تبيين مفهوم بيوانفورماتيك بصورت تئوري و عمليآش- 
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  :اهداف اختصاصي
  :دانشجو پس از گذراندن دورههاي نظري و عملي درس بايد بتواند

  )دكتر سعيد ناصري( .با مفهوم بيوانفورماتيك، اهداف، محدوديتها و كاربردهاي آن آشنا باشد -
بصورت و بانكهاي اطلاعاتي اسيدهاي نوكلئيك  Public domains (EBI, NCBI)اطلاعات كافي در مورد ديتابيس هاي موجود در  -

  )دكتر سعيد ناصري( .باشد تئوري و عملي كسب كرده
فرا گرفته  PMCدر وي منابع را آشنا شده ونحوه صحيح جستجو اجزاء آنها   PMC, PubMed, OMIMبا پايگاههاي اطلاعاتي  -

  )دكتر سعيد ناصري( .باشد
دكتر سعيد ( .را فرا گرفته باشد Proنرم افزار كروماس روش استفاده از نرم و روشهاي مختلف آن آشنا شده و  sequencingبا مفهوم -

  )ناصري
  )دكتر سعيد ناصري( .فرا گرفته باشدرا  Oligo حي پرايمر استفاده كاربردي از نرم افزار طرانرم افزارهاي طراحي پرايمر را توضيح داده و  -
  )دكتر سعيد ناصري( .والكتروفورز در حيطه بيوانفورماتيك آشنا باشد PCRو نيز مفاهيم كليات  BMCبا ديتا بيس آنلاين  -
راي طراحي پرايمر و آناليز ب Gene Runnerاز نرم افزار  استفادهآشنا بوده و  RNA-SEQبا اجزاء مختلف ديتا بيس هاي آنلاين  -

  )دكتر سعيد ناصري( .را درك كرده باشدسكانسها  
  ).دكتر سعيد ناصري. (با ديتا بيس هاي مهم ژنوميك آشنا باشد-

  ).دكتر سعيد ناصري. (بصورت تئوري و عملي آشنا شده باشد Pairwise alignment-Blast-FastAبا پروسه 
  )دكتر حسين صفرپور( .درك كند آناليز ژنوم را بصورت تئوري وعملي -
  )دكتر حسين صفرپور( .را درك كرده باشد Data Miningو  Gene Findingپروسه هاي -
  )دكتر حامد زارع( .رسم درخت فيلوژني را بتواند انجام دهد -
  )دكتر حامد زارع( .آشنا باشد GenBank submission: Sequin, Bankitبا مفاهيم -
- Genome Analysis: USCS, Assemble دكتر افسانه بهرامي( .را بدرستي درك كرده باشد(  
  )دكتر افسانه بهرامي. (بصورت تئوري و عملي آشنا باشد array expressو  microarrayبا آناليز داده هاي -
  )دكتر افسانه بهرامي( .آشنا باشد SaGE, GEO در زمينه ميكرواري، با  -
  )دكتر افسانه بهرامي( .را بصورت تئوري و عملي درك كرده باشد RFLP, Cloningي اصول و كاربردها و نرم افزار ها -
- Structure and function prediction  را درك كرده و با ديتا بيس ها و ابزار آنلاينExpasy & Proteomics, Pdb viewer, 

  )دكتر افسانه بهرامي( .آشنا باشد
  )دكتر افسانه بهرامي( .بصورت عملي آشنا شده باشد Swiss data bankروتئينها را فرا گرفته و با بانكهاي اطلاعاتي ساختار اول و دوم پ -
دكتر افسانه ( .و نرم افزارهاي بررسي ساختار سوم پروتئينها آشنا شده باشد) pdb(بصورت تئوري با بانك اطلاعاتي ساختار سوم پروتئينها -

  )بهرامي
- Protein sequence alignment, Cn3D دكتر افسانه بهرامي( .را بصورت عملي فرا گرفته باشد(  
  )دكتر افسانه بهرامي( .بصورت تئوري و عملي آشنا شده باشد  BioEdit, Clustal W) Multiple alignmentبا -
  



 

 

  :تكاليف دانشجويان/ وظايف
سه مورد نظر را مطالعه نموده قبل از حضور در كلاس مطالب پيش نياز و حتي الامكان مطالب پيش بيني شده براي جل - 

  .و با آمادگي در كلاس حاضر شود
 .پس از هرجلسه با مطالعه منابع پيشنهادي، آمادگي پاسخگويي به سؤالات جلسه بعد را كسب نمايد - 
  براي جلسات بعد را دقيق انجام داده و نتايج را در ابتداي جلسه مربوطه به استاد ارائه دهدمحوله  پروژه هاي - 
 .بصورت فعال و مداوم حضور يابددر كلاس  - 
 داشته باشد حضور به موقع در كلاس - 
 استفاده ننمايد از تلفن همراه در حين كلاس - 

  :يانارزشيابي دانشجو
 نمره 3: بارممربوط به كارهاي عملي بيوانفورماتيك                                           پروژه هاي انجام  :ارزشيابي در طول دوره -
 نمره 5: بارم                                                                                                 آزمون تئوري : يابي پايان دورهارزش -
نمره                                           12: بارم                                                                                        آزمون تئوري و عملي: ارزشيابي پايان دوره -
  ):ميان دوره و پايان دوره(زمان آزمون  - 

  :سياست مسوول درس در قبال تأخير يا غيبت دانشجو
 .حذف درس در صورت غيبت بيش از حد مجاز در طول ترم

 
  درس                                                نيمسال     جدول زمانبندي  

شماره 
آمادگي لازم براي دانشجويان قبل از شروع درس  مدرس موضوع  ساعت جلسه

 ...)مطالعه قبلي يا (

1 12 -10 
تعريف بيوافورماتيك و 
Computational biology  اهداف و

  كاربردها
 دكتر سعيد ناصري

  فهوم بيوانفورماتيكآشنايي با كليات م

2 
12 -10 بانكهاي اطلاعاتي و ابزارهاي موجود در  

Public domains (EBI, NCBI) ،
عملي بانكهاي اطلاعاتي اسيدهاي مرور 

  نوكلئيك

 دكتر سعيد ناصري
 آشنايي كلي با ساختار ژنوم و ژنها

3 12 -10  Literature search (OMIM, 
PMC, PubMed) و جستجو در بانك هاي  لي با بيماري هاي تك ژنيآشنايي ك دكتر سعيد ناصري

 اطلاعاتي بمنظور يافتن مقالات موضوعي
4 12 -10  آشنايي با توالي هاي ژني دكتر سعيد ناصري Chromas /آناليز سكانسها  
5 12 -10 انجام /يبهمراه داشتن لپتاپ شخص/قبل درس ميمفاه مطالعه دكتر سعيد ناصري Oligo /نرم افزارهاي طراحي پرايمر 

 تمرينات محوله

6 
12 -10  BMCمقالات آنلاين 

Bioinformatics  
Genotyping PCR, 
Electrophoresis 

PCR   دكتر سعيد ناصري دانستن كليات     

7 12 -10  RNA Analysis,  
Gene Runner آشنايي كلي با مفهوم  دكتر سعيد ناصريRNA  بياني  

8 12 -10 ناصري دكتر سعيد  ديتا بيس هاي مهم ژنوميك  جلسه دوم ميمفاه مطالعه   

9 12 -10  Pairwise alignment-Blast-
FastA  انجام /بهمراه داشتن لپتاپ شخصي/قبل درس ميمفاه مطالعه دكتر سعيد ناصري

 تمرينات محوله
10 12 -10   دكتر حسين صفرپور آناليز ژنوم بصورت تئوري وعملي 



 

 

11 12 -10  Gene Finding  وData Mining  ن صفرپوردكتر حسي   
12 12 -10   دكتر حامد زارع رسم درخت فيلوژني 
13 12 -10  GenBank submission: Sequin, 

Bankit دكتر حامد زارع  
14 18 -16  Genome Analysis: USCS, 

Assemble دكتر افسانه بهرامي  
15 18 -16  arrayو  microarrayآناليز داده هاي  

express 
  دكتر افسانه بهرامي

16 18 -16  SaGE, GEO  دكتر افسانه بهرامي  در ميكرواري  
17 18 -16  RFLP, Cloning  دكتر افسانه بهرامي  

18 
18 -16  Structure and function 

prediction  
Expasy & Proteomics, Pdb 

viewer 

  دكتر افسانه بهرامي

19 18 -16 بانكهاي اطلاعاتي ساختار اول و دوم  
 Swiss data bank ،پروتئينها 

  دكتر افسانه بهرامي

20 
18 -16 بانك اطلاعاتي ساختار سوم پروتئينها  

)pdb( ،  نرم افزارهاي بررسي ساختار
 سوم پروتئينها

  دكتر افسانه بهرامي

21 18 -16  Protein sequence alignment, 
Cn3D دكتر افسانه بهرامي  

22 18 -16  Multiple alignment (BioEdit, 
Clustal W انه بهراميدكتر افس   
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